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INTRODUÇÃO

52 amostras

Média ADN: 590,43 
nanogramas/microlitro 

Rácio 
A260/A280: 

ADN com 
elevada 

qualidade

Resultados ACTB : é possível isolar e 
detetar ADN facilmente nas quantidades 

necessárias

Figura 7 - RASSF1A não tem amplificação quando 
comparado com a referência (ACTB)

Figura 8 - Não há metilação do promotor do 
RASSF1A nas amostras

CONCLUSÕES

> 90%

MATERIAIS E MÉTODOS 

qMSP: PCR quantitativo específico para 
metilação (amostras pequenas)7

Hipermetilação do promotor do RASSF1A está 
significativamente associado a risco de 

cancro oral6

ADN metilado pode ser detetado em 
biofluidos5

Método de recolha da amostra invasivo5

Contacto direto com mucosa oral5

Saliva

⇒ Marcadores baseados na metilação do ADN, tais como o RASSF1A, têm o potencial para permitir a deteção precoce de cancro
oral;

⇒ Lavado oral permite a extração de grande quantidade de ADN genómico com grande pureza, permitindo análises
subsequentes;

⇒ Não foi detetado, nas amostras controlo, promotor do gene RASSF1A metilado, sugerindo elevada especificidade para
deteção de cancro oral.

Observado em tumores                                possíveis biomarcadores4

Hiperme3lação do promotor                       evento crucial na carcinogénese oral4
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Carcinoma de 
Células Escamosas1

5 anos após diagnóstico:

20% taxa de sobrevivência2

80% se detetado precocemente2

Médicos Dentistas com papel fundamental4.

Metilação do ADN

52 participantes (Clínica FMDUP)

Género 28 ♀

24 ♂

Média Idade 41,5 anos

Hábitos Tabágicos 9 Fumadores

Hábitos Alcoólicos 10 Consumo 
diário

Motivo da Consulta FMDUP 25 por Cárie

Extração ADN

01

02

03

04

05

Quantificação do ADN

Modificação Sódio-Bissulfito

qMSP (RASSF1A e β-actina)

Seleção e Recolha da Amostra de Saliva (lavagem oral – solução salina)

Protocolos eficientes de deteção precoce3

Neste estudo, pretendemos determinar se a metilação do promotor do gene RASSF1A, detetada em ácido desoxirribonucleico
derivado de células colhidas por lavagem oral é eficaz na deteção precoce de cancro oral e orofaríngeo.

OBJETIVO

Figura 5 – Placa para análise ADN 
extraído; 

Figura 6 – QuantStudioTM 12k 
Flex Real-Time PCR System; 

RESULTADOS

Figura 1, Figura 2, Figura 3, Figura 4 – material utilizado para extração e 
quantificação do ADN e modificação sódio-bissulfito;
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