Que proteinas de origem microbiana existem na
cavidade oral?
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UOBJECTIVO

Catalogar as proteinas identificadas em estudos in vitro produzidas
por bactérias da cavidade oral e depositar a informacao obtida na base de

dados OralOme que suporta a ferramenta bioinformatica OralCard (1-2).

MATERIAIS E METODOS

Foi realizado o levantamento das bactérias presentes na cavidade oral,
por consulta dos resultados do Human Microbiome Project (HMP) (3). Foi realizada a
pesquisa bibliografica usando o nome de cada microrganismo obtido, seguido de
“proteom™”, no repositorio de citacoes PubMed (http://www.ncbi.nlm.nih.gov).
Foram selecionados os artigos referentes a estudos de identificacao das proteinas

microbianas in vitro, e feito o levantamento das proteinas verificadas

experimentalmente. Todas as identificacdes foram registadas com um codigo
Uniprot - Uniprot Knwoledgebase (4) seguindo-se a anotacao das proteinas usando a
ferramenta bioinformatica STRAP (Software Tool for Researching Annotations of

Proteins) (5).

CONCLUSOES

©® A quantidade de proteinas potencialmente expressas in vivo pelas
bactérias presentes na cavidade oral € muito maior do que a atualmente
identificada nos estudos de metaprotedmica de amostras salivares e
outros tecidos orais (6), ficando ainda aquém do potencial estimado de
codificacao das bactérias da cavidade oral.

©® As bactérias para as quais existe mais informacdo em termos de
protedOmica sao espécies associadas a patologias humanas orais ou
sistémicas.

¥ A anotacdo das proteinas bacterianas é ainda pouco especifica havendo
muitas proteinas cuja classificacao ontoldgica apresenta designacoes
pouco informativas.

© A base de dados OralOme foi atualizada e passou a disponibilizar toda a
informacao obtida neste estudo a comunidade cientifica de forma

interativa através do OralCard (http://bioinformatics.ua.pt/oralcard/).

' |.|‘ ’|"
R AW

SOCIEDADE PORTUGUESA
DE ESTOMATOLOGIA E MEDICINA DENTARIA

RESULTADOS

4000 -
3500 { 3386

3000 -

2500 - W Streptococcus

2000 - ® Enterococcus

B Treponema

1500 -
B Salmonella

1000 - ® Bacillus
W Filifactor
500 -
0 -
Fig.1 — Géneros com maior representacao no
catalogo de proteinas elaborado.
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Fig.3 — Classificacao ontoldgica das proteinas
compiladas de acordo com o Processo Biologico
(Biological Process) com recurso a ferramenta STRAP.
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Fig.5 — Classificacao ontoldgica das proteinas compiladas
de acordo com a localizacao celular (Cellular Component)

com recurso a ferramenta STRAP.

B Porphyromonas

Nucleus 0%
Cytoskeleton 0%

_ W Porphyromonas gingivalis
3000 2814 phy ging

W Enterococcus faecalis

2500 - m Streotococcus oralis

B Treponema denticola
2000 A

m Salmonella enterica

1500 - W Streptococcus gordonii

W Bacillus cereus

1000 - W Aggregatibacter
actinomycetemcomitans

531 m Streptococcus pneumoniae

500 -
279 258 205 198 180 MW Streptococcus pyogenes

m Streptococcus mutans

Filifactor alocis

Fig.2 — Espécies com maior representacao no
catalogo de proteinas elaborado.
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Fig.4 — Classificacao ontolodgica das proteinas
compiladas de acordo com a Funcao Molecular
(Molecular Function) com recurso a ferramenta STRAP.
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Fig.6 — Proteinas membranares e extracelulares
identificadas por funcao bioldgica
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